’t Sveriges lantbruksuniversitet
Fakulteten for Veterindrmedicin och husdjursvetenskap

S L U Hippologenheten

Seminariekurs i hippologi, 5 hp 2019

Stor blodmask hos hast

Lovisa Radberg

Stromsholm

HANDLEDARE:
Nina Roepstorff, Strémsholm

Seminariekurs i hippologi (HO0115) &r en obligatorisk del i hippologutbildningen och syftar
till att ge de studerande grundlaggande traning i att sjalvstandigt och pa ett vetenskapligt sétt
kunna analysera och relatera olika varden, samt redogdra for uppgift skriftligt och muntligt.
Foreliggande arbete ar saledes ett studentarbete pa A-niva och dess innehall, resultat och
slutsatser bor bedémas mot denna bakgrund.



INNEHALL

PCR-aNAIYS OCH OUIING ....veiiieiece ettt ae e nre s
Stor blodmask hos SVENSKa NESTAr ...........ccceiiiiiiee e
DISKIUSSION ...ttt e e et e e st e e st e e e sat e e e sateeesnaeeaseeeaseeeanneeeanreeens
PCR-aNalys 0Ch OQIING .....c.ooiiiiiii e s
Stor blodmask hos SVENSKa NESTAr ...........ccceiiiiiicc s
0] [0 LS STV PRSPPSO
REFERENSER......coootitiiititiie sttt sttt se b bt e se et e e neebesre e nean s
11T 2 (0] SRRSO URR
IEEINIEL ...ttt b e e R n e h e n e enne e



REFERAT

Dagens hasthallning med manga hastar pa relativt liten yta gor att smittrycket av parasiter kan
bli hogt. Strongylus vuglaris betraktas som ett stort hot mot héstarnas vélfard. Under
utvecklingen i hasten kan larverna gora sa stor skada att den darfor klassas som hastens
farligaste parasit. Vid trackprov krdvs en utdkad analys med Polymerase Chain Reaction
(PCR) eller odling for att upptdcka om hésten &r smittad av stor blodmask. Det finns en risk
att alla hastagare inte efterfragar detta pa grund av ekonomiska skél eller brist pa kunskap.
Syftet med denna litteraturstudie ar att forsta vikten av att efterfraga en utokad analys vid
trackprovstagning samt att ta reda pa om utbredningen av stor blodmask har forandrats 6ver
tid i Sverige. Fragestallningarna som ska besvaras ar: Vilken av metoderna PCR och odling
ger sakrast resultat avseende forekomst av stor blodmask i track? Hur har utbredningen av
Strongylus vulgaris sett ut i Sverige forr jamfort med i dag? Studier har visat att PCR-analys
ger ett sakrare och snabbare resultat an odling. Utbredningen av stor blodmask pa svenska
hastgardar har dkat fran ar 1999 till 2019. Ett nyckelbudskap fran denna litteraturstudie ar att
sprida kunskap om vikten av att gora en utdkad analys vid trackprov. Pa sa satt kan S. vulgaris
upptéckas innan den fororsakat allvarliga symtom hos hasten eller forékat sig utom kontroll.
Slutsatsen &r att PCR-analys ger ett snabbare och sakrare resultat an odling. Utifran tva
jamforda studier har utbredningen av stor blodmask pa svenska hastgardar 6kat fran 14 % ar
1999 till 61 % ar 2019.

Nyckelord: S. vulgaris, PCR, odling, Sverige

INLEDNING

”Dagens hésthéllning med ménga histar pa relativt liten yta gor att smittrycket av parasiter
kan bli hogt. For hastens vélbefinnande &r det viktigt att begransa parasitbordan, framfor allt
hos fél och unghéstar, det vill sdga de kénsligaste individerna” (Tydén & Osterman Lind
2019). Statistik fran Jordbruksverket har visat att runt 76 % av alla hastar i Sverige halls i stall
belagna nara eller i tatorter (Enhall 2017). Enligt Statens Veterindrmedicinska Anstalt (SVA)
okar risken for parasitinfektioner om ett storre antal hastar halls pa sma betesmarker. Detta
eftersom héstarna tvingas beta narmre tréck och rator i hagen dar parasitlarver kan finnas
(SVA 2018). Strongylus vulgaris (S.vulgaris) ar den mest patogena av de stora blodmaskarna
hos hast (SVA 2018). De andra typerna av stor blodmask ar S. edentatus och S. equinus dér S.
vuglaris betraktas som ett stort hot mot héstarnas valfard (ESCCAP 2019). Vuxna maskar av
S. vulgaris ar tva till tre centimeter langa och utseendet beskrivs som rédbruna med en kraftig
kropp.

| en broschyr fran European Scientific Counsel Companion Animal Parasites (2019) beskrivs
att hasten via gréset infekteras oralt av en vuxen larv i det infektiosa larvstadiet L3. Detta &r
borjan pa livscykeln for S. vulgaris. | broschyren framkommer det att de infektiosa larverna
lagger agg i hastens tjocktarm som i slutet pa livscykeln foljer med ut via tracken. Nar agget
klacks pa betet utvecklas larven i tre olika stadier; larvstadium 1 (L1), larvstadium 2 (L2) och
larvstadium 3 (L3). Det sist namnda larvstadiet L3 &r da larven &r infektios och kan infektera
en ny hast (ESCCAP 2019). Livscykeln tar sex till elva manader. Nar hasten far i sig de
infektitsa larverna som befinner sig i larvstadiet L3 faster de sig i tarmvéggen och suger blod.
Dérefter vandrar de till artarsystemet som forsorjer tarmarna med blod och utvecklas till ett
tidigt stadium av larvstadiet L4. Efter tre veckor nar larverna krésroten och utvecklas har till
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det sena stadiet av L4 under tre till fyra manader. Det femte larvstadiet L5 ar da larverna
passivt spolas tillbaka med blodflodet till tarmen. Efter sex till atta veckor i tarmslemhinnan
ar cykeln komplett och det ar da L5 larverna blir vuxna parasiter och bérjar producera agg
som féljer med héastens track. Den normala utvecklingen fran agg till infektios larv pa betet tar
tre till fyra veckor. Daremot kan aggen under gynnsamma forhallanden utvecklas till det
tredje larvstadiet L3 redan efter tre dagar pa betet. Under utvecklingen i hastens tarm kan
stora blodmaskens larver gora sa stor skada att den darfor klassas som hastens farligaste
parasit. SVA har namnt kolik som ett vanligt symtom vid infektion av stor blodmask. Koliken
uppkommer av syrebristskador i tarmen och kan &ven orsakas av att parasitskadorna ger
nervskador och en férandrad motorik i tarmarna (SVA 2018). | en broschyr fran
Jordbruksverket framgar det att inflammation i tarmens karlvaggar kan leda till infarkter och
blodproppar. De skador som uppkommer i karlvaggarna behéver ldka under en lang tid, i
vissa fall kan det ta flera ar. Vid strre och allvarliga skador orsakade av stor blodmask kan
det inneb&ra doden for hasten (Jordbruksverket 2007).

Vid trackprov kravs en uttkad analys for att upptdcka om hésten &r smittad av stor blodmask.
SVA beskriver tva olika metoder som anvands vid trackprovsanalys for stor blodmask;
Polymerase Chain Reaction (PCR) och odling (SVA 2019). Det finns olika typer av PCR dar
realtids-PCR miter i realtid till skillnad fran dvriga varianter (Svensson 2009). Provsvar for
PCR-analys tar tva till fem dagar och pavisar DNA fran stor blodmask. Provsvar for odling tar
ungefar 7 till 14 dagar och pavisar larver fran stor blodmask (SVA 2019). SVA har namnt att
det ar lampligt att ta trackprov och efterfraga PCR-analys eller odling for stor blodmask under
senvaren, eftersom det ar under denna period som &ggen produceras i hastens tarm. Detta bor
ske innan hasten flyttar fran vinterhage till sommarhage for att betet inte ska bli infekterat
(SVA 2018). Det finns en risk att alla hastagare inte efterfragar utokad analys pa grund av
ekonomiska skal eller brist pa kunskap (Tydén et al. 2019). For att ett avmaskningsmedel ska
ge resultat maste det ha en effekt mot de vuxna och kdnsmogna maskarna. Under
sensommaren och hdsten ar tiden da den stora blodmasken gor skada i hasten. For att komma
at stor blodmask bor avmaskningsmedlet aven ha en larvicid effekt, alltsa effekt pa olika
larvstadier. SVA har namnt att hastar alltid ska avmaskas utifran trackprovsresultat for att
minska resistensutvecklingen mot maskpreparat hos bade sma och stor blodmask. Vid selektiv
avmaskning provtas hastarna innan behandling och de som far avmaskning maste urskilja
over en viss mangd agg beroende pa hur rena betena ar. Stor blodmask har oftare pavisats hos
hastar med fa a4gg jamfort med de hastar som har hogre varden (SVA 2019). De tva
avmaskningsmedel som finns idag &r receptbelagda, darfor ska valet av preparat goras i
kontakt med veterinér eller det analyserande laboratoriet (SVA 2018).

Problem

Strongylus vuglaris betraktas som ett stort hot mot héstarnas vélfard. Under utvecklingen i
hasten kan larverna gora sa stor skada att den darfor klassas som hastens farligaste parasit.
Vid trackprov kravs en uttkad analys for att upptdcka om hésten ar smittad av stor blodmask
och det finns en risk att alla hastagare inte efterfragar detta pa grund av ekonomiska skél eller
brist pa kunskap. Vilka synsétt svenska hastagare har kring trackprov, avmaskningsrutiner och
beteshygien for att minska smittspridning av stor blodmask ar &nnu inte klarlagt.



Syfte

Syftet med denna litteraturstudie ar att forsta vikten av att efterfraga en utokad analys vid
trackprovstagning samt att ta reda pa om utbredningen av stor blodmask har forandrats 6ver
tid i Sverige.

Fragestallningar

Vilken av metoderna PCR och odling ger sakrast resultat avseende férekomst av stor
blodmask i tréck? Hur har utbredningen av Strongylus vulgaris sett ut i Sverige forr jamfort
med idag?

LITTERATURSTUDIE

PCR-analys och odling

| en studie gjord av Bracken et al. (2012) jamfordes odling av stor blodmask med PCR vid
trackprovsanalys. Syftet med studien var att utvardera tillampningen av den konventionella
PCR analysen som anvénds for att upptécka S. vulgaris i trackprover. | jamforelsen mellan
PCR och odling anvandes individuella trackprov och samlingsprov fran tre till fem héastar.
Tréackprov samlades in fran 331 hastar fran 18 olika gardar i Danmark under manaderna
september och oktober 2009. Alla gardar hade i minst tva ar innan studien baserat sina
avmaskningar utifran trackprovsresultat. Aldern pa hastarna som deltog varierade fran 2 ar till
31 ar. Islandshéstar och ridskolehastar var mest forekommande. Gardarna holl huvudsakligen
fritidhastar och ett stuteri deltog i studien. Forekomsten av S. vulgaris var oké&nd for forskare
och gardsagare. Resultatet visade inga kopplingar mellan férekomst av S. vulgaris och alder,
kon, gard alternativt en samverkan mellan dessa faktorer. Totalt 12,1% av héstarna visade
positivt trackprovsresultat for S. vulgaris med PCR medan 4,5 % visade positivt pa
odlingsresultat. P& gardsniva upptécktes S. vulgaris pa 72 % av gardarna vid applicering av
PCR pa individuella trackprover respektive 61 % vid samlingsprov. Vid applicering av odling
pa individuella trackprov visade 50 % av gardarna positiva resultat for S. vulgaris. Slutsatsen
av studien var att PCR-analys ar anvandbar for upptackt av S. vulgaris bade pé gardsniva och
att tekniken kan anvéndas vid storskaliga analyser. | praktiken skulle PCR-analys kunna
inféras som en rutinmassig analys av veterindrer vid samlingsprov i lander dar
avmaskningsmedel &r receptbelagda. Detta skulle ge sakrare resultat dar tidsaspekten blir
betydande eftersom odling tar langre tid.

Kaspar et al. (2017) gjorde en liknande studie dar realtids-PCR och odling jamférdes for att
undersoka forekomsten av S. vulgaris hos tyska hastar. Foérsoksperioden pagick fran mars
2013 till maj 2014 dar 1455 trackprov samlades in fran 91 gardar. Aggrakning gjordes med
McMaster metoden dar prov éver 20 EPG analyserades vidare for stor blodmask. Antal
trackprov som analyserades for S. vulgaris med realtid PCR var 544 och 321 med odling.
Aldern pé histarna varierade fran 1 till 35 &r. Av de héastar som ingick i studien var 40,9 %
ston, 57,9 % valacker och 1,2 % hingstar. | genomsnitt hade 398 av hastarna fatt sin senaste
avmaskning 11 manader innan pabdrjad studie. Resultatet visade att S. vulgaris kunde hittas
hos 1,1 % av hastarna dar trackprov analyserats med odling. Realtid PCR kunde pavisa S.
vulgaris hos 1,9 % av hastarna. S. vulgaris kunde upptackas pa 4,8 % av gardarna. En
signifikant skillnad kunde ses mellan realtid PCR och odling (P=0,016). Slutsatsen av denna
studie var att realtids-PCR hade en signifikant hogre detektionsgrad av S. vulgaris &n odling



och skulle darfor vara en palitlig metod vid trackprovsanalys.

Stor blodmask hos svenska hastar

Osterman Lind et al. (1999) undersokte férekomsten av sma och stor blodmask hos svenska
hastar. Syftet var att analysera agg producerade av infektiosa larver som utvecklats fran larver
som uppvisat resistens mot avmaskningspreparat. Malet var att ta reda pa hur manga héastar
som bar pa blodmaskégg, om alder pa hastarna, flockens storlek, typ av gard samt om dess
geografiska lage har betydelse. Forfattarna ville aven granska om behandling med
avmaskningsmedel innan provtagning paverkar produktionen av stora och sma blodmaskéagg.
| studien ingick 110 gardar dar 40 var belagna i sodra Sverige, 38 i mellersta och 32 i norra.
Totalt togs trackprov fran 1183 hastar av olika aldrar, raser och kon. Forsoksperioden pagick
fran januari till mars ar 1995. | trackprovsanalysen anvandes McMaster metoden for
aggrékning och odling for att upptécka S. vulgaris. Larverna i tredje larvstadiet L3 urskildes
genom morfologisk analys i mikroskop. Signifikansnivan for de statistiska analyserna sattes
till (P<0,05). Resultatet visade att 78 % av det totala antalet hastar bar pa blodmaskégg. Det
var fler hastar fran norra och mellersta Sverige som uppvisade 0 EPG (eggs per gram) an i
sOdra Sverige. En signifikant skillnad (P<0,001) kunde ses mellan geografiskt l&ge och
méangden EPG dér sodra Sverige hade hogst varde och norra Sverige lagst. Dessutom
upptécktes det dven att hastar pa stuterier visade hdgre EPG an 6vriga gardar (P<0,001).
Signifikanta skillnader sags mellan avmaskning innan trackprovstagning och typ av gard (P =
0,0011) samt alder pa hast (P = 0,0005). Detta innebar att avmaskningsmedel var ineffektivt
mot smitta av blodmask pa stuterier och hos hastar under fem ars alder. | fragan om hur
forekomsten av S. vulgaris sag ut i Sverige visade resultatet att 14 % av gardarna hade
infekterade hastar. Daremot varierade antalet infekterade héstar pa varje gard fran 3 till 55 %.
Mangden larver i tredje larvstadiet (L3) varierade fran <1 till 48 % i tracken hos hastar
infekterade av S. vulgaris. Ett nyckelbudskap fran studien var att det kravs fortsatt uppsikt
over S. vulgaris aven om forekomsten var relativt 1ag. Slutsatsen var att lilla blodmasken &r
allmént férekommande hos framfdrallt unghastar i Sverige. Stuterier i sodra Sverige hade
storst andel infekterade héstar.

Tydén et al. (2019) gjorde en nyare studie pa forekomsten av S. vulgaris efter att
avmaskningsmedel blev receptbelagt ar 2008. Utgangspunkterna for studien var att undersoka
parasitens utbredning i Sverige i dag, analysera mojliga riskfaktorer for en infektion av S.
vulgaris samt fa kunskap kring avmaskningsrutiner pa svenska hastgardar. | studien ingick
totalt 529 hastar fran 106 gardar fran tre regioner; sodra, mellersta och norra Sverige.
Metoden som anvandes var trackprovsinsamling fran fem slumpmassigt utvalda hastar 6ver
tva ars alder fran respektive gard som deltog i studien. Analysmetoden som anvandes var
McMaster for dggrakning, odling samt DNA-analys av larverna via realtids-PCR. Dérefter
gjordes statistiska analyser pa individuell prevalens av S. vulgaris i relation till studiens ar,
geografisk region, alder pa hast, EPG, tid sedan senaste avmaskning, avmaskningsrutin pa
garden samt om kolik forekommit inom 24 manader fore provtagning och att hasten visat
positivt for stor blodmask. Forsoksperioden pagick fran mars 2016 till juni 2017. Resultatet
visade att totalt 28 % av hastarna uppvisade positiv odling for stor blodmask efter
trackprovstagning fran respektive gard. Den totala utbredningen av S. vulgaris pa gardsniva
var 61 %. Ingen skillnad kunde hittas mellan regionerna i Sverige dar férekomsten var 64 % i
sodra, 60 % i mellersta och 59 % i norra. Det gick inte heller att se nagot samband mellan
symtom pa kolik inom 24 manader fére provtagning och att hasten visat positiv odling for stor
blodmask. Av de 529 héstarna som undersoktes var det 401 som utséndrade blodmaskégg.
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Unghastar tenderade att ha ett storre antal blodmaskégg an de aldre. Det visade det sig vara
2,9 ganger hogre odds for smitta pa gardar som anvander selektiv behandling jamfort med
gardar som avmaskar rutinméassigt och kombinerar aggrakning och odling. Stor blodmask
uppvisades i storre utstrackning pa gardar som endast utforde aggrakning vid
trackprovsanalys jamfort med gardar som anvéande bade aggrakning och odling for stor
blodmask; 35 % respektive 21 % pa individniva och 73 % respektive 44 % pa
besattningsniva. Ett nyckelbudskap till hastagare och veterinarer &r vikten av att inkludera
specifik odling for just S. vulgaris dven pa hastar som uppvisar laga varden av &gg. Slutsatsen
var att selektiv behandling baserad pa endast dggrakning ar en riskfaktor for smitta av stor
blodmask. Gardar som baserade sin avmaskning pa bade dggrakning och odling anvéande
mindre avmaskningspreparat jamfort med gardar som baserade avmaskning pa endast
aggrakning.

DISKUSSION

PCR-analys och odling

| studierna gjorda av Bracken et al. (2012) och Kaspar et al. (2017) finns intressanta
jamforelser kring resultaten. Kaspar et al. (2017) visade lagre férekomst av S. vulgaris bade
vid PCR-analys (1,9 %) och odling (1,1 %) &n Bracken et al. (2012) déar 12,1 % av hastarna
uppvisade positiva trackprovsresultat vid PCR-analys och 4,5 % vid odling. Antalet
infekterade gardar uppnar olika resultat i studierna dar 72 % hade en smitta av S. vulgaris i
studien gjord av Bracken et al. (2012) och 4,8 % av gardarna i studien gjord av Kaspar et al.
(2017). En viktig faktor att ta h&nsyn till vad det galler skillnader i resultat &r att studierna
utforts i olika lander. Bracken et al. (2012) understkte férekomsten hos danska hastar dar
forekomsten var hogre i jamforelse med Kaspar et al. (2017) som fann en lag forekomst hos
tyska héstar. Problematiken med stor blodmask ser olika ut i dessa lander och en avgérande
faktor till detta ar klimatets effekt. En jamforelse om klimatets paverkan kan kopplas till
studien gjord av Osterman Lind et al. (1999) dar samband sags mellan EPG-varde och region
i Sverige. Hastar i s6dra Sverige hade hogre EPG och farre hastar fran denna region
uppvisade 0 EPG jamfort med Gvriga regioner. En tdnkbar forklaring till varfor man kan hitta
fler blodmaskégg i sddra Sverige ar det varmare klimatet. Ett varmare klimat gor att gréaset
vaxer anda fram pa senhdsten vilket mojliggor langre betesperioder for hastarna i sodra
Sverige an i 6vriga regioner (Osterman Lind et al. 1999). For att aterkoppla till resultatet i
studien gjord av Bracken et al. (2012) skulle ett nordiskt klimat i de sédra delarna kunna tyda
pa ett mer gynnsamt forhallande for livscykeln hos stor blodmask. Detta eftersom
forekomsten var hog bade i Danmark och i sddra Sverige.

Metod och material har varit liknande i bada studierna dar trackprov samlats in fran ett flertal
hastar fran olika gardar (Bracken et al 2012; Kaspar et al. 2017). Trackprovsanalyserna har
gjorts pa liknande satt med aggrakning genom McMaster metoden och darefter har ett visst
antal av trackproverna analyserats vidare med PCR-analys och nagra med odling. Daremot
skiljer sig antalet hastar och gardar i studierna. Bracken et al. (2012) gjorde en utokad
trackprovsanalys pa 331 hastar fran 18 olika gardar, medan Kaspar et al. (2017) gjorde en
utokad trackprovsanalys pa totalt 865 hastar fran 91 olika gardar. Ett stort antal hastar och fler
gardar ger en storre éverblick av utbredningen hos S. vulgaris i berort land. Om studierna haft
ett liknande antal kan en jamforelse lattare goras. Daremot har studierna olika syften dar
Kaspar et al. (2017) hade syftet att undersdka forekomsten av S. vulgaris hos tyska hastar,
vilket kréver en stor undersokningsgrupp for sékrare resultat. Bracken et al. (2012) hade syftet
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att utvardera tillampningen av konventionell PCR-analys, vilket kan goras pa en mindre
undersokningsgrupp.

Bada studierna (Bracken et al. 2012; Kaspar et al. 2017) drog slutsatsen att PCR-analys ger ett
sékrare svar vid trackprovsanalys for stor blodmask &n odling. Kaspar et al. (2017) kom fram
till att PCR har en hogre detektionsgrad av S. vulgaris an odling och Bracken et al. (2012)
kom fram till att PCR-analys &r en anvandbar metod och att tidsaspekten blir viktig eftersom
odling tar langre tid. En praktisk betydelse av PCR-analys kan vara att det skulle ingd i de kit
som gar att kopa vid maskkontroll. Detta skulle gora att alla hastar, dven de som urskiljer lagt
EPG, blir kontrollerade for stor blodmask. Daremot blir det en ekonomisk fraga da priset for
dessa kit skulle hojas. I perspektiv till eventuella veterinarkostnader vid en allvarlig infektion
av stor blodmask blir kostnaden for utokad analys inte jamforbar. For att hindra en
parasitinfektion fran forsta borjan kravs saklart att betet ar parasitfritt, men det skulle gynna
hastvalfarden att kontrollera alla hastar for stor blodmask da farre hastar da riskerar att vara
latenta smittspridare.

Stor blodmask hos svenska hastar

Osterman Lind et al. (1999) hade syftet att ta reda pa hur manga hastar som bar pa
blodmaskégg i Sverige och om till exempel geografiskt 1age hade betydelse. Studien kom
fram till att EPG-varden var hogre i sodra Sverige och att farre hastar fran denna region
uppvisade 0 EPG jamfort med 6vriga regioner. | jamfoérelse med studien gjord av Tydén et al.
(2019) kunde inga signifikanta skillnader ses mellan de tre regionerna vad det géllde
forekomsten av S. vulgaris som var likvérdig dven om procentenheten var nagot hogre i sédra
regionen. Om detta beror pa ett forandrat klimat eller avmaskningsrutiner kan diskuteras.
Tydén et al. (2019) fann ndmligen ett intressant samband mellan smitta av stor blodmask och
avmaskningsrutin. Selektiv avmaskning visade sig vara en riskfaktor for smitta jamfort med
rutinmassig avmaskning dar aggrakning och utékad analys med odling efterfragas vid
trackprov. Stor blodmask fanns i storre utstrackning pa gardar som endast efterfragade en
grundanalys med aggrakning, vilket inte &r férvanande da ingen héast kontrolleras for stor
blodmask nar utokad analys inte efterfragas. Tydén et al. (2019) namner inga skillnader
mellan regioner och EPG-vérden i sitt resultat eftersom detta inte var en av fragestallningarna.
Déremot skulle vara intressant att se om EPG-vérdena forandrats over tid mellan de olika
regionerna i Sverige.

Metoden i dessa tva studier ar liknande men en stor och avgorande skillnad &r att Osterman
Lind et al. (1999) anvande odling for att upptdcka S. vulgaris och Tyden et al. (2019) anvénde
PCR-analys. Detta ar en stor faktor till att resultatet av parasitens utbredning skiljer sig at
eftersom bade Bracken et al. (2012) och Kaspar et al. (2017) kom fram till att PCR-analys ger
sékrare resultat &n odling. Osterman Lind et al. (1999) kom fram till att den totala
utbredningen av S. vulgaris pa svenska gardar var 14 % och Tydén et al. (2019) fick ett hogre
resultat pa 61 % vilket innebar en 6kning fran ar 1999 till 2019 med 336 %. Fragan ar hur
palitligt odlingsresultatet &r i studien av Osterman Lind et al. (1999) da det finns en mojlighet
att fler hastar an vad resultatet visar kan ha burit pa stor blodmask eftersom odling inte har
lika hog detektionsgrad som PCR-analys (Kaspar et al. 2017). Pa grund av den stora
skillnaden mellan analysmetoden for stor blodmask i studierna kan den procentuella 6kningen
inte vara helt trovéardig. Om studierna anvant samma analysmetod kan en sékrare slutsats dras.
| bada studierna kunde man se storre antal blodmaskégg hos unghastar vilket inte ar ett
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forvanande resultat da unghastar i allménhet ar kéansligare dn aldre hastar (Osterman Lind et
al. 1999; Tydén et al. 2019).

Ett nyckelbudskap fran denna litteraturstudie ar att sprida kunskap om vikten av att gora en
utokad analys vid trackprov. Pa sa sétt kan S. vulgaris upptackas innan den fororsakat
allvarliga symtom hos hasten eller forokat sig utom kontroll. Forslag pa framtida studier &r att
undersoka vilken installning svenska hastagare skulle ha till en rutin som innebér att alltid
efterfraga utokad analys vid trackprov for att kunna upptacka stor blodmask. Det skulle ocksa
vara intressant att samtidigt undersoka varfor vissa héstégare valjer att inte gora en utokad
analys och hur man i sa fall skulle kunna éndra pa det.

Slutsats

Slutsatsen &r att PCR-analys ger ett snabbare och sakrare resultat &n odling. Utifran tva
jamforda studier har utbredningen av stor blodmask pa svenska hastgardar okat fran 14 % ar
1999 till 61 % ar 2019.
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